
Progetto LIFE Perdix

2° Webinar 30 Aprile 2021: La Genetica per la 

Caniglia Romolo, 

2 Webinar 30 Aprile 2021: La Genetica per la 

Conservazione e il Monitoraggio Sanitario

Fabbri Elena,

Velli Edoardo, 

Mattucci Federica, 

Willy Reggioni,

Molinari Luigi,

Striglioni Federco,

Di Nicola UmbertoDi Nicola Umberto,

Ciucci Paolo,

Mucci Nadia

Relatore:  Romolo Caniglia

Area per la Genetica della Conservazione BIO‐CGE, ISPRA, 

Ozzano dell’Emilia, Bologna, Italy



 Il lupo in Italia: trend storico e attuale



LCIE: https://www.lcie.org
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 Il lupo in Italia: problematiche

 Conflitti con le attività antropiche
 Bracconaggiogg

 Alta mortalità
Ib id i il Ibridazione con il cane



P Ci i

Centro Fauna Monte Adone

Caniglia et al. 2013

R. Fabbri
P. Ciucci
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MiRCO lupo





F1 50% lupo- 50% cane

BC1 75% lupo- 25% cane

0.1% di differenza

BC2

p

BC2
87,5% lupo- 12,5% cane

Reincroci
con il lupo

BC3 93,7% lupo- 6,2% cane

con il lupo

BC4
96 6% lupo- 3 1% cane96,6% lupo 3,1% cane



 LIFE e progetti di monitoraggio 



 Progetto LIFE LIFE13 NAT/IT/000728

Minimizzare l’Impatto del Randagismo canino sulla 
Conservazione del lupo in Italia

2015-2020 



 Esperienza

 Ampio data-base genetico di riferimento

 Collaborazione scientifica 



 INVASIVI
◦ Pochi campioniPochi campioni
◦ Dati morfologici
◦ DNA di buona qualità
◦ Più marcatori molecolari
◦ Buon potere diagnostico

 NON INVASIVI NON-INVASIVI
◦ Tanti campioni
◦ No disturbo per l’animale
◦ DNA di scarsa qualità◦ DNA di scarsa qualità
◦ Pochi marcatori molecolari
◦ Minor potere diagnostico



RACCOLTA, CONSERVAZIONE, DATABASE

ESTRAZIONE E AMPLIFICAZIONE DEL DNA

ANALISI DEL DATO



Ibridi recentiIbridi recenti

L i Ibridi “antichi”Lupi
Cani



PNATE TOTALE NGS INV
Campioni Individui Campioni Individui Campioni Individui

Campioni analizzati 645 581 64

Campioni NR
275 

(42.6%) 275 0
Campioni genotipo NR 25 (3.9%) 24 1

Cane 18 (2 8%) 12 17 11 1 1Cane 18 (2,8%) 12 17 11 1 1
Lupo 213 (33%) 135 169 91 44 44

Ibridi
90 

(13.9%) 45 83 38 7 7
Introgressi genetica 23 (3.5%) 18 13 9 10 9

Introgressi solo fenotipo 1 (0.1%) 1 0 0 1 1
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PNGSL TOTALE NGS INV

Campioni Individui Campioni Individui Campioni Individui
C i i li i 390 341 49Campioni analizzati 390 341 49

Campioni NR
143 

(36.6%) 141 2
Campioni genotipo NR 23 (5.9%) 23 0p g p

Cane 28 (7.2%) 26 19 17 9 9

Lupo
132 

(33.8%) 91 119 78 13 13
Ibridi 38 (9 8%) 29 28 21 10 8Ibridi 38 (9.8%) 29 28 21 10 8

Introgressi x genetica 26 (6.7%) 23 11 8 15 15
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3 nell’area occidentale
 Identificati 15-17 possibili gruppi familiari

3 nell’area centrale
4 nell’area orientale

Altri 5 nuclei esterni all’area di studio principale

(Tesi di laurea Nicole Macri - UniBO)



Id ifi di l i i à

RISULTATI: NUCLEI FAMILIARIRISULTATI: NUCLEI FAMILIARI

Maschio non identificato 
geneticamente. Foto nero 
focato

 Identificato caso di multipaternità

94F MA1
YH17

focato.

Maschio estraneo al branco 
non identificato 
geneticamente

ME2

geneticamente.

73M
YH17 85F79F 83F

ME2
YH26

94F MA1
YH17

Ipotesi 2

78F 84M
YH26

Questi due maschi hanno aplotipo Y 
diverso e devono essere per forza 
figli di due maschi differenti

78F 84M
YH26 FS ME2

YH26
figli di due maschi differenti.

Il genotipo è incompatibile 
con il fatto che sia figlia di

73M
YH17

85F79F 83F
con il fatto che sia figlia di 
94F e del maschio MA1. 

YH17

(Tesi di laurea Maria Chiara Contini - UniPR)



 Monitorare ibridazione nei branchi: Santostasi et al. 2021

Collaborazione con Prof. Paolo Ciucci Università La Sapienza Roma





 Multidisciplinarietàp

… E PER IL FUTURO

 Network di laboratori
 Database nazionale Database nazionale
 Identificazione caratteri morfologici
 Nuovi marcatori molecolari



GRAZIE PER 
L’ATTENZIONE…

and back to…and back to
ConservationConservation


